
Analysis of Judges Combined Anomalies

Sequences:  Programme Q: Known Compulsory (ADV),  Programme 1: Free Programme (ADV),  Programme 2: Free Unknown #1 (ADV),  Programme 3: Free Unknown #2 (ADV)

10th WAAC

Nyíregyháza Hungary

26 Jul. - 4 Aug 2012

USA FRA FRA LTU HUN FIN FIN RUS GBR RSA
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RI 10.66 [4] RI 13.60 [4] RI 13.76 [4] RI 15.43 [4] RI 15.99 [4] RI 16.01 [4] RI 17.24 [4] RI 17.71 [4] RI 20.71 [4] RI 21.60 [4]

All Judges

No %
Use of Marks:

HZ - Hard Zeros 254 0.8 24 25 19 25 27 23 27 28 26 30

PZ - Perception Zeros 157 0.5 30 25 18 1 29 12 9 8 10 15

Marks from 0.0 to 6.5 8273 24.5 1175 737 546 549 814 1077 801 595 1110 869

Marks from 7.0 to 10.0 25052 74.2 2145 2584 2790 2797 2504 2263 2538 2743 2228 2460

AV - averages 14 0.0 1 4 2 3 1 0 0 1 1 1

Total marks ... (Pilots/Judge) 33750 3375 ... (262)
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Style Comparison:

Average and Style

of Judges Raw Marks

compared to normalised

all-Judges average

(Style = 2 x SD)

Vertical axis scale:

1 mark = 24mm

Raw Marks Factors:

Average:

Style:

Average %:

Style %:
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Figure anomalies

HZ to fitted value 57 0.2 4 6 5 3 7 5 6 7 5 9

Mark to confirmed HZ 51 0.2 2 7 8 4 6 5 5 5 5 4

PZ to confirmed HZ 10 0.0 4 - 2 - - 3 - - - 1

PZ to fitted value 104 0.3 20 18 12 1 19 7 5 5 6 11

AV to confirmed HZ 2 0.0 - - 2 - - - - - - -

AV to fitted value 12 0.0 1 4 - 3 1 - - 1 1 1

Lo to fitted value 467 1.4 36 61 35 50 40 43 34 63 39 66

Hi to fitted value 179 0.5 9 29 8 26 10 11 26 8 39 13

The 60% Rule 70 0.2 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7

Total figure anomalies 952 83 132 79 94 90 81 83 96 102 112

Sequence anomalies

AUT Austria 3 Lo  2 Hi 1 Lo - - - - - - 1 Hi - - - - - - - 1 Hi 1 Lo - 1 Lo -

BEL Belgium 0 Lo  1 Hi - - - - - - - - - - - - - 1 Hi - - - - - -

BLR Belarus 2 Lo  2 Hi - - 1 Lo - - - - - - - - - 1 Lo - - 1 Hi - 1 Hi - -

CZE Czech Republic 1 Lo  4 Hi - - - - - 1 Hi - - - - 1 Lo 2 Hi - - - - - - - 1 Hi

. . . . see next page



. . . . continued from previous page

Sequence anomalies USA FRA FRA LTU HUN FIN FIN RUS GBR RSA

FRA France 15 Lo  14 Hi 1 Lo - 1 Lo 2 Hi - 4 Hi - 1 Hi 3 Lo 1 Hi 2 Lo 3 Hi 1 Lo 3 Hi 4 Lo - 2 Lo - 1 Lo -

GBR Great Britain (UK) 5 Lo  4 Hi - - - - 2 Lo - - - - - 1 Lo - - 2 Hi - - - 2 Hi 2 Lo -

GER Germany 6 Lo  7 Hi - 2 Hi - - - - 1 Lo - - 1 Hi 3 Lo - 1 Lo 1 Hi - 1 Hi 1 Lo 2 Hi - -

HUN Hungary 6 Lo  4 Hi 1 Lo - - - 1 Lo - - 1 Hi - 2 Hi - - 1 Lo - 3 Lo 1 Hi - - - -

ITA Italy 3 Lo  1 Hi - - 1 Lo - - - 1 Lo - - 1 Hi - - - - - - 1 Lo - - -

JAP Japan 3 Lo  3 Hi 1 Lo - - - 1 Lo - - - - - - 1 Hi 1 Lo 1 Hi - - - - - 1 Hi

POL Poland 3 Lo  2 Hi - - 1 Lo - 1 Lo - - - - 1 Hi - - 1 Lo 1 Hi - - - - - -

LTU Lithuania 4 Lo  4 Hi 1 Lo - - 1 Hi 1 Lo - - 1 Hi 2 Lo - - - - - - 1 Hi - - - 1 Hi

POR Portugal 5 Lo  6 Hi - 1 Hi 1 Lo - - 1 Hi 2 Lo 1 Hi - 1 Hi - - 1 Lo 1 Hi - - - - 1 Lo 1 Hi

ROU Romania 5 Lo  7 Hi - - - 1 Hi - - - - 3 Lo - 1 Lo - - 3 Hi 1 Lo - - 2 Hi - 1 Hi

RSA South Africa 11 Lo  15 Hi 2 Lo - - 1 Hi 1 Lo - - 4 Hi 4 Lo - 2 Lo 3 Hi - - 1 Lo 1 Hi 1 Lo 2 Hi - 4 Hi

RUS Russian Federation 21 Lo  12 Hi - - 4 Lo - 2 Lo - - - 2 Lo 1 Hi - 1 Hi 2 Lo 1 Hi - 6 Hi 6 Lo 1 Hi 5 Lo 2 Hi

SUI Switzerland 1 Lo  0 Hi - - 1 Lo - - - - - - - - - - - - - - - - -

UKR Ukraine 2 Lo  7 Hi - - 1 Lo - - 2 Hi - - - - 1 Lo 1 Hi - 1 Hi - - - - - 3 Hi

USA United States 14 Lo  14 Hi - 5 Hi 2 Lo - 2 Lo 1 Hi - 3 Hi - 1 Hi 1 Lo 1 Hi 1 Lo 1 Hi 1 Lo 1 Hi 3 Lo 1 Hi 4 Lo -

No Team 1 Lo  0 Hi - - - - - - - - - - - - - - 1 Lo - - - - -

Total sequence anomalies 111 Lo  109 Hi 7 Lo 8 Hi 13 Lo 5 Hi 11 Lo 9 Hi 4 Lo12 Hi 14 Lo 9 Hi 12 Lo 12 Hi 10 Lo 16 Hi 11 Lo 13 Hi 15 Lo 11 Hi 14 Lo 14 Hi
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